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Stellungnahme der ZKBS zur Risikobewertung des Porcine circovirus 3
als Spender- oder Empfangerorganismus

gemaR § 5 Absatz 1 GenTSV

Allgemeines

Das Porcine circovirus 3 (PCV3) aus der Familie Circoviridae ist ein nicht umhulites DNA-Virus
mit einem einzelstrangigen zirkularen Genom von 2000 nt Lange. In seinem Genom sind
vermutlich drei offene Leserahmen enthalten, die fur das replikationsassoziierte Protein (Rep)
und das Kapsidprotein (Cap) in gegenlaufiger Orientierung kodieren. Die Funktion des
vermuteten dritten Proteins (ORF3) ist derzeit unbekannt [1].

PCV3 wurde erstmals im Jahr 2015 bei der Untersuchung einer Schweineherde in den USA
sequenziert. Die Schweine zeigten Symptome des Porzine-Dermatitis-Nephropathie-
Syndroms (PDNS) und eine erhéhte Rate von Aborten [2]. In einer retrospektiven Studie an
formalin-fixierten, paraffin-eingebetteten Gewebeproben von erkrankten Schweinen aus
Brasilien wurde die PCV3-DNA jedoch bereits in Proben aus dem Jahr 1967 nachgewiesen
[3]. Mittlerweile wurde die PCV3-DNA aus Hausschweinen aus vielen Landern Asiens,
Amerikas und Europas, darunter auch Deutschland, isoliert. Es wird daher von einer globalen
Verbreitung des Virus ausgegangen. In betroffenen Bestdnden variieren die Positivraten
zwischen 10 und 100 %, wobei sowohl aus dem Blut gesunder als auch erkrankter Tiere
PCV3-DNA isoliert werden kann. Die erkrankten Tiere koénnen respiratorische,
gastrointestinale, neurologische und/oder reproduktive Symptome aufweisen. Dabei sind
Schweine aller Altersgruppen gleichermalien betroffen. Tendenziell werden erkrankte Tiere
haufiger positiv auf PCV3-DNA getestet als gesunde. Oftmals sind die Tiere zudem mit
anderen bekannten Schweinepathogenen ko-infiziert. Die Ubertragung von PCV3 erfolgt
vermutlich horizontal Uber Kontakt zu Kérperflissigkeiten und vertikal [zusammengefasstin 1,
4].

In einer Untersuchung zur Pathogenitat von PCV3 wurden zehn Ferkel mit einem Alter von
vier Wochen und finf Ferkel mit einem Alter von acht Wochen intranasal mit jeweils
2 x 10%° tissue culture infectious dose 50 (TCIDso) von PCV3 infiziert. Alle zehn Ferkel mit
einem Alter von vier Wochen entwickelten bis spatestens zum 19. Tag nach der Infektion
Krankheitssymptome des PDNS. Diese umfassten eine erhdhte Korpertemperatur, eine
reduzierte Gewichtszunahme, eine erhdhte Atemfrequenz, Appetitlosigkeit, Husten, Niesen,
Durchfall, Rétungen, multifokale Papeln, Zittern und Muskelzucken. Vier der zehn Ferkel
starben nach 16 bis 25 Tagen. Alle flnf infizierten Ferkel mit einem Alter von acht Wochen
erkrankten ebenfalls, es verstarb jedoch keines der Tiere [5].

Das natirliche Reservoir des Virus sind vermutlich Wildschweine, bei denen verschiedene
Studien in verschiedenen Landern Positivraten von 30 bis 50 % festgestellt haben

1



BVL_FO_05_4100_402_V1.7

[zusammengefasst in 1]. Dartber hinaus gibt es Berichte Gber DNA-Nachweise im Serum von
Rindern, Hunden und Labormausen sowie von verschiedenen Wildtieren wie Hirschen, Rehen,
Gamsen und Mufflons. Im Gegensatz zur Situation in Hausschweinen ist eine PCV3-Infektion
bei den genannten Tieren bisher nicht mit einer Erkrankung assoziiert [6—10]. Zudem wurde
die PCV3-DNA auch aus Zecken und Micken isoliert. Ob diese als Vektoren fungieren, ist
derzeit unbekannt [10, 11]. Nach Xenotransplantationen von Herzen infizierter Schweine auf
Paviane konnte die PCV3-DNA in allen Organen der Paviane nachgewiesen werden. Ob sich
das Virus jedoch in den Primatenzellen vermehrt hat oder lediglich ausgehend vom
Schweineherz systemisch verbreitet wurde, blieb unklar. Ein Infektionsversuch von humanen
293-Zellen verlief erfolglos [12].

Empfehlung

Nach § 5 Absatz 1 GenTSV i. V. m. den Kiriterien in Anlage 1 GenTSV wird das Porcine
circovirus 3 als Spender- und Empfangerorganismus flr gentechnische Arbeiten der
Risikogruppe 2 zugeordnet.

Begriindung

Das Porcine circovirus 3 ist in Schweinepopulationen weit verbreitet und kann in diesen eine
potenziell todliche Erkrankung ausldsen.
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