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Stellungnahme der ZKBS zur Risikobewertung des Feline morbillivirus
als Spender- oder Empfangerorganismus

gemaR § 5 Absatz 1 GenTSV

Allgemeines

Bei den Viren der Spezies Feline morbillivirus (FeMV) handelt es sich um Vertreter des Genus
Morbillivirus innerhalb der Familie der Paramyxoviridae, Subfamilie Orthoparamyxovirinae [1,
2].

Die Viren wurden erstmals im Jahr 2012 aus wildlebenden Hauskatzen (Felis catus) in
Hongkong isoliert und dabei mit tubulointerstitieller Nephritis und einer chronischen
Nierenerkrankung in Verbindung gebracht [3].

Wie alle Morbilliviren bestehen die FeMV-Partikel aus einem linearen, nicht segmentierten
Einzelstrang-RNA-Genom negativer Orientierung, welches von einer Virushuille umgeben ist.
Die Replikation erfolgt im Zytoplasma. Das virale Genom wird von zwei Proteinen, dem
Phosphoprotein P und dem /arge Protein L, verpackt und bildet zusammen mit dem
Nukleokapsidprotein N den Ribonukleoprotein (RNP)-Komplex. Uber das Matrixprotein M ist
das RNP mit einer Doppellipidmembran assoziiert, in welcher die beiden viralen
Oberflachenproteine Hamagglutinin (H) und Fusionsprotein (F) eingebettet sind [2]. Insgesamt
kodiert das virale Genom somit flr sechs Strukturproteine. Wie bei anderen Vertretern der
Morbilliviren auch werden durch Leserasterverschiebung und mRNA-Editierung, ausgehend
vom offenen Leserahmen des P-Proteins, noch zwei weitere Nicht-Struktur-Proteine gebildet,
das C- und V-Protein, die fur die Unterdriickung der angeborenen Immunantwort von
Bedeutung sind [2, 4].

Auf der Basis ihrer Genomsequenz werden derzeit die Genotypen FeMV-1 und FeMV-2
unterschieden [5]. Es ist aber davon auszugehen, dass die Diversitat von FeMV derzeit noch
nicht abschlieBend bekannt ist, da verwandte Viren auch in Wildtieren der Familie Felidae
vorkommen, wie z. B. in der Chilenischen Waldkatze (Leopardus guigna) [6] und dem
Leoparden (Panthera pardus) [7]. AuRerdem scheint das Wirtsspektrum von FeMV nicht auf
Felidae beschrankt zu sein, da naturliche Infektionen auch in Opossums (Didelphis albiventris)
[8] und Hunden [9] beobachtet wurden. In diesen Tierspezies zeigten sich neben Nephritiden
vor allem entzundliche Erkrankungen der oberen und unteren Atemwege. Infektionen beim
Menschen wurden bisher nicht beobachtet. In Zellkulturexperimenten konnten humane
Zelllinien nicht mit Zellkultur-adaptierten FeMV-Isolaten infiziert werden [10]. Allerdings wurde
gezeigt, dass Affen- und Hamsternierenzelllinien eine eingeschrankte Permissivitat fir FeMV
besitzen [10]. Generell ist bekannt, dass mitunter bereits eine sehr geringe Anzahl an
Aminosauresubstitutionen zu einer Erweiterung des Wirtsbereichs von Morbilliviren flhren
kann [10].



Nambulli et al. [11] zeigten, dass FeMV, wie andere Morbilliviren auch, den signaling
lymphocytic activation molecule family 1 (SLAMF1)/CD150-Rezeptor fur den Eintritt in die
Wirtszelle nutzen, in diesem Fall den felinen CD150. Mdoglicherweise kdnnen zudem
alternative Rezeptoren genutzt werden.

Untersuchungen der vergangenen Jahre ergaben, dass FeMV in Hauskatzen weltweit
verbreitet ist [2]. Neben asymptomatischen Infektionen gibt es auch Hinweise darauf, dass
FeMV persistieren und zu einer chronischen Infektion fuhren kann, die zumindest zu Beginn
nur zu geringen Lasionen in den Nieren fihrt und ohne klinische Symptome verlauft [2].

Eine mdgliche Verbindung zwischen FeMV-Infektionen und schweren chronischen
Nierenerkrankungen bei Katzen wurde in den letzten Jahren vermehrt untersucht und
kontrovers diskutiert. Eine abschlieRende Klarung gibt es bisher nicht. Erschwerend ist die
Tatsache, dass chronische Nierenkrankheiten generell sehr haufig in Katzen vorkommen [2].

Der Ubertragungsweg von FeMV ist derzeit noch unbekannt. Es wird aber angenommen, dass
das FeMV wie alle anderen Morbilliviren Uber Aerosole Ubertragen wird [2, 12]. Kirzlich wurde
gezeigt, dass unter experimentellen Bedingungen eine Infektion mittels einer Kombination aus
intranasaler und intratrachealer Inokulation mdglich ist [11]. Aber auch eine Bedeutung des
Urins fiir die Ubertragung wird diskutiert [11].

Empfehlung

Nach § 5 Absatz 1 GenTSV i. V. m. den Kriterien in Anlage 1 GenTSV wird das Feline
morbillivirus als Spender- und Empfangerorganismus fir gentechnische Arbeiten der
Risikogruppe 2 zugeordnet.

Begriindung

FeMV besitzt ein breites Wirtsspektrum und infiziert u. a. Hauskatzen und Hunde. Die Biologie
von FeMV, einschlieRlich der Pathogenitdt und des Ubertragungsweges, ist noch nicht
ausreichend erforscht. Ein moégliches zoonotisches Potenzial ist nicht auszuschlie3en.
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