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Empfehlung der ZKBS zur Risikobewertung von
Angomonas deanei
als Spender- oder Empfangerorganismus
gemaR § 5 Absatz 1 GenTSV

Allgemeines

Angomonas deanei (friiher: Crithidia deanei, Herpetomonas deanei [1]) ist ein Flagellat aus
der Familie der Trypanosomatidae. Er besitzt eine kurze Geilel und ist immer mit einem bak-
teriellen Endosymbionten aus der Klasse der (3-Proteobakterien (,Candidatus Kinetoplastibac-
terium crithidii, Familie der Alcaligenaceae) assoziiert. A. deanei wurde urspringlich aus der
Raubwanze Zelus leucogrammus in Brasilien isoliert [2]. In der Zwischenzeit konnte A. deanei
auch aus verschiedenen Wirten aus der Ordnung der Diptera in Afrika, Papua-Neuguinea, der
Turkei und Tschechien isoliert werden [3]. Die Ubertragung erfolgt durch Koprophagie oder die
Aufnahme von infizierten Beuteinsekten.

A. deanei gehort zu den monoxenen Trypanosomatiden, die als Wirte nur Insekten nutzen und
im Allgemeinen als unschadliche Besiedler des Verdauungstraktes von Insekten angesehen
werden [1; 4]. Es liegen keine Berichte Uber Infektionen von Vertebraten mit A. deanei vor.

A. deanei kann in vitro in axenischer Kultur angezogen werden, wobei definierte Medien nur
mit zwei Aminosauren sowie vier Vitaminen supplementiert werden missen [5]. Fur viele Bio-
synthesewege bendtigt A. deanei allerdings Stoffwechselenzyme, die durch seinen Endosym-
bionten exprimiert werden. Das Genom von A. deanei und seinem Endosymbionten ist so stark
reduziert, dass z. B. fUr die vollstdndige Ham-Biosynthese die Expression sowohl von Genen
des Parasiten als auch des Endosymbionten erforderlich ist [6]. Auch die Zellteilung von Pa-
rasit und Endosymbiont lauft synchron ab. Die Interaktion von Parasit und Endosymbiont wird
dabei u. a. dadurch reguliert, dass Proteine des Parasiten in den Endosymbionten sezerniert
werden [7].

A. deanei und sein Endosymbiont werden als Modellsystem zur Untersuchung der Interaktio-
nen von eukaryotischen Zellen und ihren bakteriellen Endosymbionten genutzt.

Empfehlung

Nach § 5 Absatz 1 GenTSV i. V. m. den Kriterien im Anhang | GenTSV wird Angomonas deanei
der Risikogruppe 1 zugeordnet.

Begriindung

Bei A. deanei handelt es sich um einen Flagellaten mit kommensalischer Lebensweise, der
u. a. in Mitteleuropa vorkommt. Es liegen weder Hinweise darauf vor, dass eine Besiedlung
durch A. deanei schadlich flr Insekten ist, noch dass A. deanei Vertebraten besiedeln kann
oder pathogen fir diese ist.
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