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Empfehlung der ZKBS zur Risikobewertung von
Mycolicibacterium neoaurum
als Spender- oder Empfangerorganismus
gemaR § 5 Absatz 1 GenTSV

Allgemeines

Mycolicibacterium neoaurum ist ein Gram-positives Bakterium aus der Familie der Mycobac-
teriaceae. Es gehort zu den schnell wachsenden Mykobakterien und wurde bis vor kurzem der
Gattung Mycobacterium zugeordnet. Diese wurde jedoch 2018 aufgrund von Ergebnissen aus
phylogenomischen Untersuchungen in die finf Gattungen Mycobacterium, Mycolicibacterium,
Mycolicibacter, Mycolibacillus und Mycobacteroides aufgeteilt, die den ehemaligen , Tubercu-
losis-Simiae“-, ,Fortuitum-Vaccae“-, ,Terrae“-, ,Triviale“- und ,Abscessus-Chelonae“-Kladen
entsprechen. M. neoaurum wurde zusammen mit den anderen Spezies der ,Fortuitum-Vac-
cae“-Klade der Gattung Mycolicibacterium zugewiesen [1].

M. neoaurum ist weltweit verbreitet und wurde aus Boden-, Staub- und Wasserproben isoliert
[2]. Es trat aber auch als Krankheitserreger beim Menschen auf. Bei den Infektionen handelt
es sich um Bakteriamien, Wund-, Atemwegs- und Hautinfektionen sowie Endokarditis nach
einer Herzklappentransplantation [3—8]. Diese betrafen zumeist, aber nicht ausschlie3lich, Im-
munsupprimierte.

Das Bakterium ist in vitro zwar haufig resistent gegen Clarithromycin, sehr haufig jedoch sus-
zeptibel gegeniiber den Antibiotika Amikacin, Tobramycin, Imipenem, Cefoxitin, Ciprofloxacin,
Gatifloxacin, Moxifloxacin, Linezolid, Sulfamethoxazol, Doxyzyklin, Tigezyklin und Trimetho-
prim-Sulfamethoxazol [6].

M. neoaurum wird in der TRBA 466 Einstufung von Prokaryonten (Bacteria und Archaea) der
Risikogruppe 2 zugeordnet [9].

Empfehlung

Nach § 5 Absatz 1 GenTSV i. V. m. den Kriterien im Anhang | GenTSV wird Mycolicibacterium
neoaurum als Spender- und Empfangerorganismus fur gentechnische Arbeiten der Risiko-
gruppe 2 zugeordnet.

Begriindung

Bei M. neoaurum handelt es sich um einen opportunistischen Krankheitserreger, der in selte-
nen Fallen beim Menschen Krankheiten auslésen kann.
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