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Stellungnahme der ZKBS

zur Risikobewertung von  Eubacterium barkeri als Spender- oder

Empfangerorganismus bei gentechnischen Arbeiten gem an 8 5 Absatz 1 GenTSV

Allgemeines

Eubacterium barkeri (friher Clostridium barkeri) ist ein anaerobes stabchenféormiges Gram-
positives Bakterium aus der Klasse der Firmicutes, das hitzeresistente Sporen bildet. Es wurde
aus dem Schlamm eines Flusses isoliert [1]. Nach der Sequenzierung seiner 16S rRNA wurde es
der Gattung Eubacterium zugeordnet [2]. Es ist Teil der menschlichen Darmflora [3], ist aber nicht
als Krankheitserreger bekannt [4].

Empfehlung

Nach § 5 Absatz 1 GenTSV i.V.m. den Kriterien im Anhang | GenTSV wird Eubacterium barkeri als
Spender- und Empfangerorganismus fir gentechnische Arbeiten der Risikogruppe 1 zugeordnet.

Begriindung

Es sind weder beim Menschen, noch bei Tieren oder Pflanzen Erkrankungen bekannt, die mit
E. barkeri in Verbindung stehen. Daher wird E. barkeri der Risikogruppe 1 zugeordnet.
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